
* wM � wirkliches Mitglied, kM � korrespondierendes Mitglied  
 der  ÖAW; ML � Mitglied der Leopoldina

Mittwoch, 10. März 2010

9.00 Uhr  Eröffnung
    Wolf-Dietrich von Fircks (Wien)
    Rektor, Veterinärmedizinische Universität Wien

9.05 Uhr  Grußwort
    Georg Stingl wM ÖAW, ML* (Wien)
    Mitglied des Präsidiums der ÖAW und der
    Leopoldina

9.15 Uhr  Grußwort
    Ulrich Herzog (Wien)
    Bundesministerium für Gesundheit

9.20 Uhr  Einleitung
    Gottfried Brem ML, kM ÖAW (Wien)
    Senator der Leopoldina

9.50 Uhr  Festvortrag
    Ernst-Ludwig Winnacker ML (Straßburg)
    Der Europäische Forschungsraum �
    Anspruch und Wirklichkeit

10.20 Uhr  Kaffeepause

I. 	Genom-Analysen bei Haustieren

    Moderation: Dieter Schweizer wM ÖAW (Wien)

10.40 Uhr  Tosso Leeb ML (Bern)
    Methodik der Analyse und Kartierung
    von Haustiergenomen

11.10 Uhr  Diskussion

11.20 Uhr  Klaus Wimmers (Dummerstorf)
    Stand der funktionalen Genomanalyse
    bei Nutztieren

11.50 Uhr  Diskussion

12.00 Uhr  Mittagessen

13.00 Uhr   Hans-Rudolf Fries (Freising-Weihenstephan)
    HTP-Sequenzierung von Genomen

13.30 Uhr  Diskussion

13.40 Uhr  Christian Schlötterer (Wien)
     Zukünftige Entwicklungen bei der Genom-
    sequenzierung

14.10 Uhr  Diskussion

14.20 Uhr  Susanne Ulbrich (Freising-Weihenstephan)
    Analytik von epigenetischen Mechanismen
    auf Genomebene

14.50 Uhr  Diskussion

15.00 Uhr  Kaffeepause

15.20 Uhr  Peter Dovc (Ljubljana)
    Komparative Genomik bei Haustieren als
    bioinformatischer Ansatz

15.50 Uhr  Diskussion

16.00 Uhr  Barbara Wallner (Wien)
    Y-chromosomale Vererbung

16.30 Uhr  Diskussion

16.40 Uhr  Jörg Burgstaller (Wien)
    Das mitochondriale Genom

17.10 Uhr  Diskussion

17.20 Uhr  Posterpräsentation I

19.00 Uhr  Gemeinsames Abendessen

Donnerstag, 11. März 2010

 8.00 Uhr  Bertram Brenig ML (Göttingen)
    Zirkulierende Nukleinsäuren � Vergangenheit,
    Gegenwart und Zukunft

8.30 Uhr  Diskussion
  
8.40 Uhr  Jörn Bennewitz (Hohenheim)
    Die Quanti�zierung der genetischen Variation
    innerhalb Spezies

9.10 Uhr  Diskussion

9.20 Uhr  Kaffeepause

II. Genanalysen bei Haustieren

    Moderation: Tosso Leeb ML (Bern) 

9.40 Uhr  Ottmar Distl (Hannover)
    Genetische Varianten und Merkmalsausprägung

10.10 Uhr  Diskussion

10.20 Uhr  Georg Thaller (Kiel)
    Methodik der Analyse von SNPs auf Einzeltier-
    basis

10.50 Uhr  Diskussion

11.00 Uhr  Ivica Medjugorac (München)
    SNP-Hochdurchsatzanalysen zur Genkartierung

11.30 Uhr  Diskussion

11.40 Uhr  Mittagessen

12.50 Uhr  Johann Sölkner (Wien)
    Genomische Selektion beim Rind: Entwicklung
    und Implementierung

13.20 Uhr  Diskussion

13.30 Uhr  Marlies Dolezal (Wien)
    �Hitchhiking mapping� � ein neuer Ansatz zur
    Kartierung von QTLs in Rinderpopulationen

14.00 Uhr  Diskussion

14.10 Uhr  Karl Schellander (Bonn)
    Charakterisierung von QTL � Stand der QTL-
    Analyse beim Schwein

14.40 Uhr  Diskussion

14.50 Uhr  Kaffeepause

15.10 Uhr  Christoph Knorr (Göttingen)
    Struktur und Funktion von Kandidatengenen

15.40 Uhr  Diskussion

15.50 Uhr  Heiner Niemann ML (Mariensee)
    Epigenetische Analysen bei Rinderembryonen
    verschiedener Herkunft

16.20 Uhr  Diskussion

16.30 Uhr  Karl Sigmund wM ÖAW (Wien)
    Populationsgenetik und Spieltheorie

17.00 Uhr  Diskussion

17.10 Uhr  Posterpräsentation II

19.00 Uhr  Heurigenabend

Freitag, 12. März 2010

III. 	Anwendungen der Gen- und Genomanalytik

    Moderation: Bertram Brenig ML (Göttingen)

8.00 Uhr  Cord Drögemüller (Bern)
    Erbfehler bei Nutztieren

8.30 Uhr  Diskussion

8.40 Uhr  László Zöldág (Budapest)
    Erbfehler bei Begleittieren

9.10 Uhr  Diskussion

9.20 Uhr  Kaffeepause

9.40 Uhr  Sven König (Göttingen)
    Resistenz und Suszeptibilität gegen Krankheiten

10.10 Uhr  Diskussion

10.20 Uhr  Hermann Swalve (Halle-Wittenberg)
    Zuchtprogramme für quantitative Merkmale
    auf  Basis molekulargenetischer Analysen

10.50 Uhr  Diskussion

11.00 Uhr  Gudrun Brockmann (Berlin)
    Anwendung der Individualtypisierungen
    beim  Milchrind

11.30 Uhr  Diskussion

11.40 Uhr  Heinrich Meyer (Freising-Weihenstephan)
    Zucht auf neue Produktionsmerkmale

12.10 Uhr  Diskussion

12.20 Uhr  Mittagessen

13.30 Uhr  Eckhard Wolf ML (München)
    Komparative Medizin

14.00 Uhr  Diskussion

IV. 	Wirtschaftliche Risiken und Chancen der Genom und
	 Genanalytik, Schlussdiskussion

    Moderation: Eckhard Wolf ML (München)

14.10 Uhr  Wilfried Brade (Hannover)
    Mögliche Auswirkungen der Etablierung der
    genomischen Selektion in der Milcherzeugung
    auf der Ebene des Einzelbetriebes 

14.40 Uhr  Diskussion

14.50 Uhr  Kaffeepause




